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Longitudinale Sequenzen der Patienten:innenhistorie
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Abb. 1: ICD-10 Taxonomie Struktur [1].

« Ansadtze bieten ein hohes Potential fur SE
« Algorithmen sind 6ffentlich verfugbar
« Weitere umfassende fachliche Bewertungen und Analysen werden
bendtigt:
 In Einzelne erste Projekte flr unterschiedliche SE
* Integration in Konsil-SE kdnnte Unterstlitzung fur
Fallkonferenzen bieten
« Auswahl der Datenpunkt fur die Integration abhangig von
Algorithmen und fachlicher Bewertung
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